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Figura 1: Diferencias entre grupos en la distribucion de genes relacionados con la
organogénesis normal en tumores metastasicos. Fuente: CBioportal.
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Figura 2: Grafico de frecuencias comparadas de alteracion de genes especificos entre los
grupos estudiados.
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Figura 3: Oncoprint de los genes relacionados con morfogénesis alterados en tumores
metastasicos. Fuente: CBioportal.
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Figura 4: Esquema de las vias genéticas involucradas en procesos de organogénesis normal.
Activadas en tumores metastasicos. Fuente: Cbioportal.



